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une protéioe

Voici
une protéiçe? baptisée Rad 52, impliquée datjs les

processus de réparation et de recombinaison de

l'AbN. Pour reconstruire en trois dimensions l'image
de la protéine, le Laboratoire d'analyse ultrastructurale de

l'Université de Lausanne* a collecté quelque 10 000'tmages
individuelles au microscope électronique - dont certaines

ornent le cube et la base de l'image -, qû'il a fallu analyser et
"V

classer selon leur orientation avant d'entamer la phase de

reconstruction sur ordinateur. L'image obtenue a révélé que la

protéine Rad 52 avait une structqre en forme d'àhneaux

constitués de sept molécules simples (monomères). On ne sait

pas encore quelle importahcc a cette formation en ^nneaux
ppur la recombinaison et la réparation de l'ADN. Rad ^2'ést ici
8 millions de fois plus grande que dans la réalité, où son
diamètre n'est que de 13 nanometres (on 13 millionièmes de

millimètre). '

Irrige* Alicja Stasiak, Université Lausanne

HORIZONS SEPTEMBRE 2000 / * '
h


	10000 images, une protéine

