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La spectrométrie de masse en biologie et médecine
PAR

LAURENT RIVIER ! et PIERRE BAUMANN 2

1. INTRODUCTION

Les analyses par spectrométrie de masse ont débuté vers 1950 essen-
tiellement pour les déterminations quantitatives des produits pétroliers.
La premiére connexion d’un chromatographe en phase gazeuse avec
un spectrometre de masse date de 1957, et depuis, des progres considéra-
bles ont été accomplis, en particulier dans le domaine des sciences bio-
logiques. Le but de cet article est de présenter 1’état actuel des possibi-
lités qu’ofire cette combinaison dans le cadre de la biologie et de la
médecine.

La chromatographie en phase gazeuse couplée a la spectrométrie de
masse (GC-MS) est une technique extrémement efficace lors de I’analyse
qualitative et quantitative de mélanges complexes de substances, a con-
dition qu’ils soient volatilisables. D’une part, la colonne du chromato-
graphe permet la séparation des composés a analyser; d’autre part, le
spectrometre de masse fournit des informations non équivoques sur la
structure moléculaire et la quantité de chaque substance, au fur et a
mesure qu’elles sortent du chromatographe. Une trés grande quantité
d’informations est facilement obtenue a chaque injection. Si, en plus,
un ordinateur fait partie du systéme, le spectre obtenu est enregistré et
comparé automatiquement a des spectres connus, préalablement mémo-
risés: I’identification est alors facilitée. De plus, en établissant une courbe
¢talon, I’ordinateur calcule également les quantités de substances recher-
chées.

Dans la premiére partie de cet article, la description schématique du
fonctionnement d’un appareil de GC-MS moderne sera donnée. Puis,
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