World Science : Online-Molekularbiologie

Objekttyp:  Group

Zeitschrift:  Horizonte : Schweizer Forschungsmagazin

Band (Jahr): - (1995)

Heft 25

PDF erstellt am: 26.04.2024

Nutzungsbedingungen

Die ETH-Bibliothek ist Anbieterin der digitalisierten Zeitschriften. Sie besitzt keine Urheberrechte an
den Inhalten der Zeitschriften. Die Rechte liegen in der Regel bei den Herausgebern.

Die auf der Plattform e-periodica vero6ffentlichten Dokumente stehen fir nicht-kommerzielle Zwecke in
Lehre und Forschung sowie fiir die private Nutzung frei zur Verfiigung. Einzelne Dateien oder
Ausdrucke aus diesem Angebot kbnnen zusammen mit diesen Nutzungsbedingungen und den
korrekten Herkunftsbezeichnungen weitergegeben werden.

Das Veroffentlichen von Bildern in Print- und Online-Publikationen ist nur mit vorheriger Genehmigung
der Rechteinhaber erlaubt. Die systematische Speicherung von Teilen des elektronischen Angebots
auf anderen Servern bedarf ebenfalls des schriftlichen Einverstandnisses der Rechteinhaber.

Haftungsausschluss

Alle Angaben erfolgen ohne Gewabhr fir Vollstandigkeit oder Richtigkeit. Es wird keine Haftung
Ubernommen fiir Schaden durch die Verwendung von Informationen aus diesem Online-Angebot oder
durch das Fehlen von Informationen. Dies gilt auch fur Inhalte Dritter, die tUber dieses Angebot
zuganglich sind.

Ein Dienst der ETH-Bibliothek
ETH Zirich, Ramistrasse 101, 8092 Zirich, Schweiz, www.library.ethz.ch

http://www.e-periodica.ch



WorLd Science

Online-Molekularbiologie

m Labor bestimmt der Molekular-

biologe eine DNS- oder Protein-
Sequenz. Dann setzt er sich sofort an den
Computer, der iiber normale Telekom-
munikationskanile mit spezialisierten
Datenbanken auf der ganzen Erde ver-
bunden ist. Auf dem Bildschirm kann
der Forscher den Fund nun mit den
Ergebnissen seiner Kolleginnen und
Kollegen vergleichen. Die abgerufenen
Daten helfen ihm, sich ein Bild von der
Funktionsweise dieser DNS- oder
Protein-Sequenz zu machen. Ist die
Sequenz aber noch nirgendwo gespei-
chert, wird unser Molekularbiologe
seine Entdeckung selber den Daten-
banken mitteilen und sich so die Prioritét
sichern.

Auf diese Weise finden tdglich
Hunderte von neuen Genen und Protei-
nen Eingang in die molekularbiologi-
schen Informationsborsen. Die grossten
der auf DNS spezialisierten sind Gen-
bank (USA) und die EMBL-Datenbank
(European Molecular Biology Labora-
tory). In der EMBL-Forschungsgemein-
schaft sind 15 Linder zusammenge-
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schlossen, darunter die Schweiz. Online-
Auskunft iiber Proteine gibt es nament-
lich bei Swissprot (Europa) und PIR
(USA, Europa). Daneben existieren
zahlreiche stdrker spezialisierte oder
kleinere Datenbanken, etwa im japa-

nisch-pazifischen Raum.

Europaweit vernetzt

Jeden Tag priifen die Datenbank-
Verantwortlichen Herkunft und Ver-
trauenswiirdigkeit der Neuzuginge zur
Aufdatierung der gespeicherten Daten.
Kommt eine Neuigkeit herein, wird
diese — und bevorzugterweise nur diese
— den angeschlossenen Informations-
vermittlern (Servern) rund um den
Erdball sogleich bekannt-
gemacht.

Das Europdische Institut fiir
Bio-Informatik steht unter
Leitung des EMBL und hat
seinen Sitz im britischen Cam-
bridge. Von hier aus lenkt es die
fiir Forschung und Entwicklung
massgeblichen Informations-
strome: Stindig sammeln Spe-
zialisten Datenbankinforma-
tionen in aller Welt und geben
relevante News iiber das Euro-
pdische Molekularbiologische

befindet
sich im Biozentrum der

Universitit Basel. Dort werden die
Daten gesammelt, mit den aus den USA
kommenden Daten verglichen und als
gemeinsamer Datensatz fiir die Weiter-
benutzung in den lokal benutzten Pro-
grammen zubereitet. «Um den Zugriff
auf Datenbanken zu erleichtern, sind
neue Wege notig, die erst noch erforscht
werden miissen», erklirt der zustdndige
Informatiker Reinhard Do6lz (Foto).
«Eine unserer Entwicklungen auf die-
sem Gebiet ist das Programm HASSLE
(Hierarchical Access System for Se-
quence Libraries in Europe).»
HASSLE hilft sowohl Zeit wie Geld
sparen, denn es weist den Benutzer
automatisch zum nichstgelegenen
Server. Steht ein Server momentan aus-
ser Betrieb, wenn zum Beispiel gerade
Daten zu aktualisieren sind, findet sich
der am leichtesten erreichbare Ersatz.
«Diese Innovationen werden von den
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Netzwerk (EMBnet) den 26 nationalen
Servern weiter; wie die Kartenskizze
zeigt, sind diese ihrerseits miteinander
verbunden. Universitdten und For-
schungseinrichtungen haben via natio-
nale Server Zugang zum EMBnet.
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Forschenden sehr geschitzt», sagt
Reinhard Dolz. «Telekommunikation ist
ndmlich fiir Biologen nicht der Haupt-
zweck, sondern nur eine Methode — und
die Zeit kostbar, wenn man wissen will,
ob man tatsdchlich eine Entdeckung
gemacht hat!» wP
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